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BB2491 Analys av data
fran storskaliga molekylarbiolo-
giska experiment 7,0 hp

Analysis of Data from High-Throughput Molecular Biology Experiments

Faststallande
Kursplan for BB2491 giller fran och med HT16

Betygsskala

A, B,C,D,E,FX, F

Utbildningsniva

Avancerad niva

Huvudomraden
Bioteknik

Sarskild behorighet

**For programstudenter vid KTH kravs:

**Minst 150 hogskolepoing fran arskurs 1, 2 och 3 varav minst 100 hogskolepoang fran
arskurs 1 och 2 samt kandidatexamensarbete maste vara avklarade. I de 150 poangen skall
inga avklarade kurser motsvarande minst 20 hp matematik, numeriska metoder, data, varav
minst 5 hp utgors av numeriska metoder och data, 20 hp kemi dar aven kurs i kemisk
matteknik kan ingd samt 20 hp bioteknik eller molekylarbiologi
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For fristaende studerande kravs:

Totalt 20 hogskolepoiang (hp) inom livsvetenskapskurser (t ex biokemi, mikrobiologi,
genetik/molekylarbiologi). 10 hogskolepoang (hp) inom matematik, samt bioinformatik 3,5
hogskolepoang (hp), samt dokumenterade kunskaper i engelska motsvarande Engelska B.

Undervisningssprak

Undervisningssprak anges i kurstillfallesinformationen i kurs- och programkatalogen.

Larandemal

Efter godkand kurs ska studenten kunna:
« beskriva de viktigaste storskaliga experimentella teknikerna som anvéands for att under-
soka DNA-, RNA- och proteininnehéllet i en cell, vivnad eller organism.

- forklara teorin bakom aktuella verktyg/algoritmer for behandling av data fran storskaliga
molekylarbiologiska experiment.

« vilja lampliga metoder och verktyg for att analysera data fran storskaliga molekylarbiol-
ogiska experiment.

« Anvianda verktyg for att analysera data fran storskaliga molekylarbiologiska experiment
- tolka resultaten av dataanalyserna i ett biologiskt eller medicinskt relevant ssmmanhang

» reflektera over valet av metoder och verktyg och hur det paverkar resultatet av analyserna

Kursinnehall

Kursen innehédller den grundlaggande teorin for, samt anvandningen av, bioinformatisk
analys av genomik- och proteomikdata fran storskaliga experiment — sarskilt data fran
DNA-sekvensning och proteinmasspektrometri: hur denna teori ar implementerad i de
aktuella verktygen for att hantera, analysera och visualisera data; hur dessa verktyg kan an-
vandas med verkliga storskaliga molekylarbiologiska data; och hur resultatet av analyserna
kan tolkas i ett biologiskt eller medicinskt relevant sammanhang.

Kurslitteratur

Vetenskapliga artiklar och webbresurser som delas ut under kursen. Alla forelasningsbilder.

Examination

« PRO1 - Projekt, 4,5 hp, betygsskala: A, B, C, D, E, FX, F

« TEN1 - Tentamen, 1,5 hp, betygsskala: A, B, C, D, E, FX, F
« LAB1 - Datorlaboration, 1,0 hp, betygsskala: P, F
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Examinator beslutar, baserat pa rekommendation fran KTH:s handliaggare av stod till stu-
denter med funktionsnedsattning, om eventuell anpassad examination for studenter med
dokumenterad, varaktig funktionsnedsattning.

Examinator fir medge annan examinationsform vid omexamination av enstaka studenter.

Nar kurs inte langre ges har student mojlighet att examineras under ytterligare tva lasar.

Inga hjalpmedel ar tilldtna utom de som specificeras i kurs-PM.

Ovriga krav for slutbetyg

Slutbetyget pa kursen bestams av betyget pa projektet (PRO1, betygsskala A-F) och tentamen

(TEN1, betygskala A-F). Godkant betyg (P) pa LAB1 kravs ocksa. Det finns moment i kursen
som har obligatorisk narvaro

Etiskt forhallningssatt

« Vid grupparbete har alla i gruppen ansvar for gruppens arbete.

« Vid examination ska varje student arligt redovisa hjalp som erhallits och kallor som
anvants.

« Vid muntlig examination ska varje student kunna redogora for hela uppgiften och hela
losningen.
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